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RECENZIA
Pracy doktorskiej mgr Julii Zaborowskiej

wykonanej w Pracowni Biologii Ewolucyjnej oraz Zaktadzie Ekologii Roglin i Ochrony
Srodowiska

Wydziatu Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, pod opieka naukows
Pana prof. dr hab. Witolda Wachowiaka, pt:

"Population history and selection in closely related mountain pine species (genus Pinus) in
Europe."

Recenzja zostata przygotowana na wniosek Rady Naukowej Dyscypliny Nauki Biologiczne
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, zgodnie z wymaganiami art. 20 ust. 5
Ustawy z 14 marca 2003 roku o stopnia i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w
zakresie sztuki (Dz. U. z 2003, Nr 65, poz. 595 z p6zniejszymi Zmianami).

Przedstawiona do recenzji rozprawa doktorska Pani mgr Julii Zaborowskiej porusza
istotne problemy z zakresu filogenetyki, filogeografii i adaptacji dwoch spokrewnionych
gatunkow sosen : Pinus mugo oraz P. uncinata. Celem pracy bylo okredlenie relacji
filogenetycznych P. mugo i P. uncinata oraz ocena zmiennosci genetycznej ich populacji w
kontekscie procesow demograficznych i selekcyjnych. Zaplanowane w pracy dzialania
postuzyly do weryfikacji czterech hipotez badawczych dotyczacych zrbznicowania zaréwno
wewnatrz- jak i migdzygatunkowego badanych sosen.

Recenzowana praca doktorska Pani mgr Julii Zaborowskiej przedlozona zostala w
formie trzech oryginalny prac opublikowanych w renomowanych czasopismach oraz ujetych
w formie manuskryptu streszczeniu oraz wstepie wprowadzajacym czytelnika w zagadnienia
bedace przedmiotem opublikowanych prac.

Wkiad Doktorantki w powstanie przedtozonych prac jest znaczacy. W kazde z nich jest
pierwszym i zarazem korespondencyjnym autorem, a jej wkiad, zgodnie z zatgczonymi



o$wiadczeniami zawieral si¢ w przedziale od 65 do 75% i dotyczyt istotnych dla powstania
pracy zagadnien.

Pracg otwiera liczacy 35 stron wstep obejmujacy wprowadzenie, cel i zakres badan,
wraz z hipotezami, zaloZenia metodyczne oraz syntetyczny opis zalgczonych prac
zwienczony podsumowaniem najwazniejszych osiggni¢é. Autorka umiejetnie wprowadza
czytelnika w zagadnienia ewolucji Pinus mugo i P. uncinata, probleméw taskonomicznych i
molekularnej identyfikacji tych gatunkéw. We wstepie nie brakuje tez ogdlnych informacji o
czynnikach odgrywajacych wazne role w ksztaltowaniu si¢ struktury genetycznej i jej
przestrzennych wzorcow. Istotnym elementem wprowadzenie jest takze sformutowanie
szczegotowych celow oraz hipotez badawczych, ktore sg jednak bardzo ogélne, a bezpieczne
z punktu widzenia badacza odpowiedzialnego za ich weryfikacje.

Podsumowujac pierwszg czg§¢ rozprawy doktorskiej nalezy stwierdzié, ze autorka
wykazata si¢ bardzo dobra znajomoscia lezacych u podstawy pracy zagadnien i umiejetnie
wprowadza czytelnika w problematyke rozprawy doktorskiej.

Pierwsza z prac wchodzacych w sktad rozprawy mgr Julii Zaborowskiej porusza zagadnienie
zmiennos$ci genomu mitochondrialnego sosny blotnej i zostata opublikowana w czasopi$mie
Journal of Systematics and Evolution. Czasopismo to znajduje si¢ obecnie w drugim
kwartylu rankingu JCR, ale w latach w kt6rych publikowano zawarte w niniejszej rozprawie
pracy, sklasyfikowane bylo w pierwszym kwartylu. W pracy tej przeprowadzono analize
PCR-RFLP 16 loci oraz sekwencjonowanie metodg Sangera jedne locus (Pr34) 149
osobnikow pochodzacych z 17 populacji Pinus mugo i 10 populacji P. uncinata. Praca ta
zostata juz poddana wnikliwej ocenie przez recenzentow i redaktordw renomowanego
czasopisma, potwierdzajac tym samym wysoka warto$¢ naukowsa zawartych w niej wynikow.
Moja uwaga dotyczy jedynie braku testowania drzewa UPGMA (Rycina 3), co pozwolitoby
na poprawng interpretacj¢ wynikow tej analizy.

Przeprowadzone analizy do§¢ wyraznie rozréznily populacje P. mugo i P. uncinata z
wyjatkiem populacji Ul zdefiniowanej jako P uncinata, a wykazujacej haplotyp
mitochondrialny P. mugo. Czy wezes$niejsze analizy tej populacji pod katem biometrycznym
oraz haplotypéw plastydowych byly prowadzone na tych samych osobnikach co analizy
mtDNA? Czy mozliwa jest jeszcze inna interpretacji uzyskanych wynikow, poza tym
przedstawionymi w dyskusji?

Druga praca wchodzgca w sktad rozprawy doktorskiej zostata opublikowana w czasopi$mie
International Journal of Molecular Sciences, o stosunkowo wysokiej warto§é wspédtczynnika
IF, wynoszacym obecnie 6,2 i sklasyfikowanym w pierwszym i drugim kwartylu rankingu w
zaleznosci od dyscypliny. Autorzy w tej pracy do przeanalizowali populacje trzech gatunkow
sosen, poza P. mugo i P. uncinata do badan wlaczono takze P. sylvestris, za pomoca
zaprojektowanej wczesniej macierzy SNP. Sukces w aplikacji tej macierzy jest dyskusyjny,
ale przyczyny tego zjawiska sa dobrze przedyskutowane w pracy. By¢ moze, gdyby
odwrocono sekwencje badania i zaprojektowano macierz na podstawie danych uzyskanych i
opublikowanych w trzeciej pracy, efektywnos$¢ tej metody bytaby wyzsza. Biorgc jednak pod




uwagg dotychczasowg wiedze z zakresu genetyki populacyjnej badanego kompleksu ilo$¢
wygenerowanych danych jest znaczaca i bez watpienia wniosta nows jako$¢ w badaniu
zréznicowania P. mugo i P. uncinata. Uzyskane dane zostaly przeanalizowane z nalezyta
staranno$cig. Podobnie jak w pierwszej pracy, jedna z populacji hiszpanskich P. sylvestris
znacznie odbiega od pozostalych, a liczba specyficznych SNPow dla poszczegélnych
taksonow byta niewielka.

Trzecia praca, opublikowana réwniez w Journal of Systematics and Evolution jest
interesujgcym rozwinigciem uktadu eksperymentalnego z pracy drugiej. Autorzy tym razem
wykorzystali sekwencjonowanie mRNA, ktore zyskuje coraz wigkszo$¢ popularnos¢ w
badaniach taksonomicznych i populacyjnych. W pierwszym etapie prac skupiono si¢ na
assemblacji i annotacji transkryptomu referencyjnego (nazwanego MUS), co ma pewno bylo
najbardziej pracochlonnym etapem badan zawartych w tej pracy. Przygotowanie
transkryptomu referencyjnego i analiza zréznicowania ekspresji zostata przeprowadzona
zgodnie z przyjetymi standardami. Szkoda tylko, ze dalsza analiza, szczeg6lnie w kontekscie
celow pracy doktorskiej, skupita si¢ tylko na analizie ekspresji pomigdzy P. mugo, P
sylvestris i P. uncinata. Oczywiscie uzyskane wyniki analiz DEG s3 warto$ciowe, mam
jednak wrazenie, ze z wygenerowanych danych mozna byto uzyska¢ bardziej przydatne dla
badan ewolucyjnych informacje dotyczace dywergencji alleli, czy tez analizy SNPOw
niesynonimicznych w kontekscie adaptacji. Opublikowane wyniki s3 duzym osiggnigciem,
wymagajacym  duzego nakladu pracy i znajomo$ci szerokiego  wachlarza
wyspecjalizowanych narzedzi bioinformatycznych.

Pomimo zastosowania trzech r6znych podej$¢ metodycznych do molekularnej identyfikacji P
mugo i P. uncinata, odniostem wrazenie, ze uzyskane wyniki nie do kofica satysfakcjonujg
autoréw. Nie jestem przekonany takze, ze kolejne badania nad tymi gatunkami w kontekScie
ich odrebnosci wniosg co$ nowego. Czy zatem P. mugo i P. uncinata sa dobrymi gatunkami
taksonomicznymi lub biologicznymi?

Catoéé rozprawy doktorskiej mgr Julii Zaborowskiej z pewnoscia zashuguje na duze uznanie 1
wyréznienie stosowng nagroda. Wachlarz stosowanych metod badawczych jest bardzo
szeroki, a co najwazniejsze dobrze dokumentuje progres i rozwdj naukowy Doktorantki,
poczynajac od prostych narzgdzie biologii molekularnej opartych na PCR-RFLP, poprzez
analize macierzy SNP, na transkrytpomice koncza¢. Same badania byly oczywiScie
wykonywane w szerszym zespole, ale zgodnie z o$wiadczeniami, analiza i opracowanie
danych wykonane zostaly przez Doktorantke. O samej jakoSci prac S$wiadczy ich
opublikowanie w dobrych i renomowanych czasopismach oraz pojawiajace si¢ pierwsze
cytowania.



Podsumowanie

Catos¢ przedstawionej mi do oceny pracy doktorskiej stanowi warto$ciowy wkitad w
poznanie zmienno$ci genetycznej badanych sosen. Doktorantka zastosowal roznorodne
metody analizy zmienno$ci, opartej o analize¢ mitogenoméw, genomu jadrowego oraz
transkryptomu, stosujac narzgdzia genetyki populacyjnej od badan nad odrgbnoscia P. mugo 1
P. uncinata. Uzyskane wyniki sg bardzo interesujgce i stanowig duzy wklad w poznanie
badanych procesow ewolucyjnych. Recenzowana rozprawa doktorska sprawia wrazenie
rzetelnej rozprawy naukowej i spelnia wszystkie wymagania stawiany pracom doktorskim w
mys$l ustawy z dn. 14 marca 2003 roku (dz. U. Nr 65 poz. 595 z pdzniejszymi zamianami) art.
13, ust. L.

W zwigzku z powyzszym zwracam si¢ uprzejmie z wnioskiem do Wysokiej Rady
Naukowej Dyscypliny Nauki Biologiczne Uniwersytetu im Adama Mickiewicza w Poznaniu
o przyjecie rozprawy doktorskiej Pani magister Julii Zaborowskiej i dopuszczenie
Doktorantki do dalszych etapéw przewodu doktorskiego.
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